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. rurais competéncias
Programa de Desenvolvimento Rural
Imicio > Sustentabilidade do espage rural > 1.2 - Valorizacio de Medos de Producic »
2.2.3.2 - Comservagio & Meoramento de Recursos Geneticos - Animal
Sustentabilidade do Censervagac e Melhoramento de Recursos Genéticos - Componente Animal

espago rural

Ragas autéctones abrangidas

Ovines

Bordaleira Entre Douroe Minho .. ... ... ... ... ... ... Ameacada oo ...l 3
Campamica . .. .. ... ...l Ameacada oo ... 3
ChorraAlgarvia . ... ..o ... . ... ... ... Rara (particularmente ameacada) ... ... ... ... ... .. .. ... 1
Churra Badana ... o....................... . |Rara (particularmente ameacada) .. ... ... . .. .. .. ______ 1
Churra Galega Bragangana ... ........ ... ......_...... Emrsco . ... ...l 4
Churra Galega Mirandesa ... ... .. ... ... ... Ameacada oo ... 3
Churrada TerraQuente .. .. ... ... ... . ... ... Naoameacada ... ... ... ... ...l 5
Churra do Minho ... .. Muito ameacada 2

1

Conserva ¢ao de racas aut 6ctones

Pro e

Caracterizagao genetica por analise de
DNA > COMOQO?

MINISTERIO DA AGRICULTURA,
DO DESENVOLVIMENTO RURAL E DAS PESCAS

Portaria n.° 618/2008 ANEXO
de 14 de Julho

REGULAMENTO DE APLICACAO DA SUBACCAO N2 2.2.3.2,
«COMPONENTE ANIMAL», DAACCAON.°2.2.3,
v «CONSERVACAQ E MELHORAMENTO DE RECURSOS GENETICOS»

Accodes de caracterizacdo genética

MOLECULAR GENETIC
CHARACTERIZATION
OF
ANIMAL GENETIC
RESOURCES
2011




2n=54 Chromosome

Chromatid | Chromatid

Telomere

Centromere

Analise de
. S marcadores
genéticos do DNA,

espalhados pelos
) | ciferentes
cromossomas

Base Pairs

(estruturas de
organizacdo do material
genético nas células)

Marcadores genéticos analisados
(microssatélites)
CSRD247 (11 [MRAZ3
FCB20 12 |INRA49
HSC 13 [MAFZ214
ILSTS005 (14 MAFGS
ILSTS008 (15 Mch42
ILSTS11 |16 |0arAE129 Merina Branca (6 exploragdes) =50 Merina Preta (7 explorages) N =50
INRADODG |17 [DarCP49
INRADG3 |18 [3P35113
INFAT3Z |19]3P3115
INRATTZ
19 Loci Microsatellite Fanel Animais analisados

(fundadores )
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http://www.xeneticafontao.com/eng/pruebalab.php?id=12
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DNA Q’fj

PCR
(Amplificacéo)

Material biol6gico

diverso
Andlise de
Imagem
59, ==
Electroforese em sequenciador
Automatico (capilar ou de placa)
2y
. = T 240 Pro CET scowe
Avalia ¢cao da Variabilidade Gen ética
CP49 INRA049
60,00 50,00
45,00
50,00 40,00
40,00 35,00
0BR 30,00
30,00 25,00
Ll 20,00 mPT
20,00 — 15,00
10,00 10,00
! 5,00
0,00 4l flﬂ,.ﬂfl rll‘lﬂ m . n.[L 0,00
TE2Y3828535388335888 134 136 140 142 152 154 156
> n° variantes < n° variantes

(alelos) (18/16) alelos (6/5)




Avalia ¢cdo da Variabilidade Gen ética

e

INRALT2 SPS113
90,00 60,00
80,00 ' 5000
70,00 '
60,00 40,00
5000 00
20,0 '
30,00 20,00
2,0 1000
10,00 '
00 e - m | 000 L - o
126 137 145 146 154 156 160 162 164 166 126 130 134 136 138 140 142 144 146 154
HSC INRAO23
25,00 30,00
20,00 25,00 I
15,00 20,00
100 15,00
10,00
I 1hall |
5,00 B
0,00 m . I - 00021 A1 mm
263 265 267 269 271 273 275 277 279 283 285 287 289 291 293 295 192 104 198 200 202 204 206 208 210 212 214 216 218 220
R .2
Avalia ¢ao da Variabilidade Gen ética
PE
T T
A h\ 0.666
0.676 m PRETA
| |
H _1 0.685 O BRANCA
10
0.699
| |
He —‘ 0.707
\ ‘ : 0.714
0 0,2 0,4 0,6 0,8 1
Nivel consider avel de variabilidade gen ética
Breed" He Ho
Algarvia AL 0.72 £ 0.00 0.67 £0.13
Badana  pA 0.70 + 0.19 063 £0.22
Galega Brag. GB P.77 + 0.13 072 £ 0.16
Galega Mirand. GM 0.74 £ 0.14 0.66 £ 0.19
Mondegueia MO 0.73 + 0.13 060 £0.16
Churra Terra Quente TQ 0.72 £ 0.16 0.68 £ 0.18
Assaf AS 0.68 £ 0.12 0.65 £ 017
Mean 0.72 £ 0.11 0.67 £0.13 25 MSats

F. Santos-Silva et al. / Small Ruminant Research 78 (2008) 3240




PE
T T
P h\ 0.666
0.676 m PRETA
| |
Ho _1 0.685 0 BRANGA
0.699
| |
He —‘ 0.707
[ T T 0.714
0 0,2 0,4 0,6 08
Raca N H, Hup PIC
BEDM 45 0.666" 0,774 0,736
cA 54 0.677°* 0.733% 0,689
CB 50 0,685 0,729% 0,687
cc 31 0,710 0,773 0,728
CGB 50 0.747° 0,782¢ 0,745
CGM 51 0,711™ 0,774 0,734
cM 50 0,663* 0,748™ 0,705
CMP 54 0,693 0,751%F 0,709
CcTQ 62 0,698 0,774% 0,737
MB 62 0,729% 0,772% 0731
MBB 53 0,678%* 0,767% 0,728
MP 52 0,670 0.766™¢ 0,728
SE 53 0,716 0,764 0,722
sL 50 0.720™ 07634 0.723 20 Mats
0.722

Meédia 51,2 0.697 0.762
P.Russo-Almeida , 2007 -

PE
T T
mhw 0.666
0.676
| |
Ho_w 0.685
0.699
| |
He_ 0.707
I ‘ ‘ 0.714
0 0,2 0,4 0,6 0,8

B PRETA
O BRANCA

0 0,2 04 0,6 08

O Lusitano @ Garrano O Sorraia




Avalia ¢éo da Variabilidade Gen ética P =

Raga Fs
MBranca 0021 N5 Ligeiro ind icio de consanguinidade na M. Preta
M.Preta 0.031*

Breed" Fis?

Algarvia AL 0.082%%**
Badana BA 0.103%**
GalegaBrag. GB 0.061%+*
Galega Mirand. ~ GM 0.113%%*
Mondegueira MO 0.058%+*
Churra Terra Quente T} 0.068%##
Assaf  AS 0.052%%#

Mean 0.07940.011 25 MSats

F. Sanios-Silva et al. / Small Ruminant Research 78 (2008) 320

Loci BEDM  CA CB ¢ CGB _CGM CM  CMP_ CTOQ
Média 041 0071 0067 0084 0045 O0BR 0121 0080 0107

P.Russo-Almeida , 2007 20 MSats

0.01 CB

Figura 13. Fenograma construidoe a partir das distincias genéticas Dy, (A) e de Dy (B) pelo método
Neighbour-Joining.
20 MSats

P.Russo-Almeida , 2007




Estrat égia conserva ¢éo/selec Ao  pu it sow

SUBDIVISAO DOS REBANHOS .
FLUXO DE ANIMAIS IDIVERSIDADE GENETICA

ROTACAO DE MACHOS
¢ [ CONSANGUINIDADE




